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RESPUESTA:

En relacién con el asunto interesado, se sefiala que la Ponencia de Alertas y
Planes de Preparacion y Respuesta y la Comision de Salud Publica del Consejo
Interterritorial del Sistema Nacional de Salud, han aprobado un protocolo de
“Integracion de la Secuenciacion Genomica en la Vigilancia del SARS-CoV-2” (con
fecha de 22 de enero de 2021), elaborado por la Ponencia de Alertas del Ministerio de
Sanidad con la participacion del Instituto de Salud Carlos 11l (ISCIII), que ofrece una
guia para trabajar en la determinacion de la incidencia de las variantes genéticas del
virus, asi como en la identificacion de nuevas variantes que puedan ser de interés para la
salud publica.

Este protocolo es un mecanismo activo para integrar la informacion gendémica a
la vigilancia a nivel nacional, que incluye una red de laboratorios designados por las
comunidades autonomas, con el fin de aumentar la capacidad y velocidad de la
caracterizacion de las muestras sospechosas, asi como identificar qué variantes estan
circulando en nuestro pais. Al mismo tiempo, se esta implementando a nivel nacional
una vigilancia centinela de las infecciones respiratorias agudas en Atencion Primaria y
Hospitalaria que incluye el envio sistematico de un subgrupo aleatorio de muestras
positivas de COVID-19 mediante este sistema al Centro Nacional de Microbiologia.
Este proceso de vigilancia permitira la caracterizacion clinico-epidemiolégica de las
variantes genéticas de SARS-CoV-2 que circulan en las distintas areas geograficas de
nuestro pais, asi como la identificacién de las caracteristicas fenotipicas y genotipicas
que puedan influir en factores como la capacidad de transmision o la efectividad de la
vacuna.



El protocolo estara en permanente revision en funcion de la evolucion de la
pandemia y de la informacion nueva que se disponga de la infeccion por SARS-CoV-2,
y se puede consultar en la pagina web del Ministerio de Sanidad:

https://www. mscbs.gob.es/profesionales/saludPublica/ccayes/alertasActual/nCo
v/documentos/Integracion de la secuenciacion genomica-
en la vigilancia del SARS-CoV-2.pdf

En relacion con la variante brasilefia del virus SARS-CoV-2, variante
B.1.1.28.1, se indica que no se ha detectado ain en Espafia, segun consta en la Gltima
Evaluacion Répida de Riesgo: “Circulacion de VOC B.1.1.7 y otras variantes de SARS -
CoV-2 de mterés para la salud publica en Espana”, elaborada por el CCAES (Centro de
Coordinacion de Alertas y Emergencias Sanitarias) el 26 de enero de 2021, por lo que
no se han realizado estudios con esta variante, y por lo tanto no se dispone ain de
informacidn suficiente para poder confirmar o descartar si la variante brasilefia serd méas
contagiosa o conferird mas morbilidad/mortalidad en Espania.

Segun este documento, en el Gltimo periodo se han detectado nuevas variantes
del virus SARS-CoV-2 en el mundo:

— La variante de Reino Unido (B.1.1.7), detectada en Espafia en varias
Comunidades Autbnomas, y de la que se considera que Esparia tiene un riesgo
de diseminacién muy alto.

— La variante de Sudafrica (B.1.351), que se ha detectado en varios paises
europeos, y en un caso en Galicia, en una persona con antecedentes de viaje a
Sudaéfrica.

— La variante de Brasil (B.1.1.28.1), que ha aumentado su incidencia en la
region amazonica de Manaos, pero que de momento no se ha detectado en
nuestro pais.

Respecto a los estudios de secuenciacion de SARS-Cov-2 que se han realizado
en Esparia en el afio 2021, cabe informar que el Centro Nacional de Microbiologia lleva
realizando secuenciacion del genoma del virus desde el inicio de la pandemia, dirigidos
al estudio de brotes o para analisis filogenéticos.
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